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В  настоящее время роль длинных некодирующих 
РНК (lincRNA) в  обеспечении основных клеточных 
функций, а также патогенезе многих, в том числе онко-
логических заболеваний не  вызывает сомнений. Для 
отдельных lincRNA охарактеризованы молекулярные 
механизмы, показано, что lincRNA могут регулировать 
работу генов, входя в состав сложных комплексов с бел-
ками в  составе хроматинв, а  также влиять на  уровень 
и  трансляцию мРНК, кодирующих белки  — регуляторы 
клеточного деления, апоптоза и  дифференцировки/
поддержания стволовости. Нередко они связывают ми-
кроРНК, что позитивно влияет на трансляцию их. мРНК-
мишеней. Примером относительно хорошо изученной 
lincRNA является молекула lincROR, увеличение уровня 
которой в  эмбриональных стволовых клетках связано 
с возрастанием количества в клетке транскрипционных 
факторов, поддерживающих плюрипотентность (Oct4), 
а также со снижением уровня p53.

Мы  предположили, что lincROR должна обладать 
важной функцией в стволовых клетках глиом, аггрессив-
ность которых и  устойчивость к  химотерапевтическим 
препаратам зависит от  состояния стволовых клеток 
и уровня регуляторов апоптоза. Кроме того, в предвари-
тельных экспериментах с  первичными линиями глиом 
нам удалось выделить и частично охарактеризовать но-
вую lincRNA, которая связывает важный регулятор апоп-
тоза сурвивин (lincSURV). Мы полагаем, что уровень этой 
новой РНК должен коррелировать с  фенотипом клеток 
глиом, поскольку количество этой новой регуляторной 
РНК выше в  более агрессивных глиом с  мезенхимным 
фенотипом, по  сравнению с  клетками менее агрессив-
ного нейрального типа. Мы  разработали подход, осно-
ванный на  применении малых ингибиторных РНК для 
снижения количества lincROR и lincSURV в клетках глиом 
и доказали его эффективность. Альтернативный подход 
заключается в увеличении количества исследуемых не-
кодирующих РНК в линиях глиом.Кроме того, по крайней 
мере одну РНК — lincROR- можно детектировать в соста-
ве внеклеточных везикул, что может свидетельствовать 
о её возможной передаче от одной клетки к другой.

Полученные нами результаты свидетельствуют о важ-
ной роли lincROR и новой lincSURV в регуляции стволово-
сти и фенотипа клеток глиом.

Работа выполнена на  средства гранта РНФ 19-
44-02027  RSF-DST(2018): Выяснение молекулярных 
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Пул CD34+ ГСК взрослых (гемопоэтических ство-
ловых клеток) и  более специализированных пред-
шественников ГСПК (гемопоэтических стволовых 
и предшественники крови) однажды возникнув в ходе 
эмбриогенеза постоянно восполняет весь репертуар 
клеток крови взрослого организма и участвуют в под-
держание и  функционирование взрослой кроветвор-
ной системы. Миграция ГСК и  ГСПС из  фетальной 
печени во  взрослую нишу (костный мозг) происходит 
на  последних неделях беременности и  сразу после 
рождения. Сравнительный анализ пуповинной крови 
новорожденных с периферической кровью индивидов 
различных возрастов, показывает экспоненциальное 
снижение ГСПК в  крови во  время взросления и  по-
следующего старения. С возрастом, также снижается 
количеств предшественников моноцитов (Lin–CD34–

CD16+CD14–), накапливается терменально-диффе-
ренцированые CD57+ клетки памяти (NK- и Т-клеток), 
а также CD4+CD25+ (Т-хелперы/Т-регуляторные клет-
ки). Нарастает гранулярность нейтрофилов с увеличе-
нием экспрессии CD14 (ко-рецептора для TLR4  рас-
познающего паттерны патогенов). Характерно, что 
снижение количества моноцитарных предшественни-
ков и накопление зрелых клеток памяти в крови с высо-
кой степенью коррелируют с биологическим возрастом 
человека. Дальнейшие исследование предшественни-
ков и зрелых клеток в циркуляции, а также анализ кро-
ви индивидов, проживавших в  разных климатических 
зонах, позволит создать не  только надёжную класси-
фикация возрастных изменений иммунной системы 
человека, но и даст важный материал о особенностях 
дифференцировки ГСПК человека, формирования им-
мунной системы и особенностей старения под воздей-
ствием как генетических факторов, так и условий жиз-
ни и  эпидемиологического окружения. Тестирование 
биологического возраста, физиологических характе-
ристик, связанных со старением, включающих клини-
ческие показатели (артериальное давление, уровень 
инсулина, гемоглобина, статистическая балансиров-
ка, масса тела), в сочетании с самооценкой здоровья 
и  психологическими особенностями (темперамент, 
память, показатели интеллекта) позволит оценить 
взаимозависимость возрастных изменений с параме-
трами иммунной системы. Целью является разработка 
подходов к мониторингу эффективности мероприятий 
по предупреждению заболеваний, связанных со старе-
нием иммунной системы, профилактикой аутоиммун-
ных и  иммунопролиферативных расстройств, а  также 
преждевременного старения.
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